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| CURSO DE SECUENCIACION POR NANOPOROS

| Curso de secuenciacién por nanoporos.
Secuenciacion de 32 generacion de lectura larga por nanoporos

Objetivos: Conocer en un abordaje tedrico-practico como aplicar la secuenciacién de 32
generacidn por nanoporos.

Fecha: 24 y 25 de enero 2024
Profesores del curso:

José Padilla Ruiz Técnico especialista en secuenciacién por nanoporos

Francisco Abad Bioinformatico especialista en analisis de datos de lond-reads elaboracién de
pipelines y ensamblaje denovo

Esther Navarro Doctora en Medicina especialista en elaboracidn de librerias de secuenciacién
por nanoporos

Belén de la Morena Doctora en Medicina especialista en secuenciacidon por nanoporos
coordinadora del curso.

Pedro Garrido Rodriguez Investigador predoctoral CIBERER especialista en analisis
bioinformatico de datos gendmicos.

Rocio Esteban Bioinformdtica en Aplicaciones Gendmicas de Oxford Nanopore Technologies

Organizacidn del curso: Longseq Applications SL y CIBER.

Colaboradores: Catedra de Hematologia Personalizada de Precision de la Universidad de
Murcia, Oxford Nanopore Technologies
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PROGRAMA DEL CURSO
Dia1l
9:00 Recepcidn: Introduccidn al curso
Belén de la Morena Barrio.

9:15-10:15 Sesion tedrica: Introduccion y origenes de la secuenciacion por nanoporos en un
laboratorio de diagndstico e investigacion. Presentacién de la puesta en marcha de la
tecnologia de secuenciacién de nanoporos como solucién diagndstica enfermedades raras.

Belén de la Morena y Javier Corral de la Calle.

10:15 Sesion tedrica: COmo disefiar tus experimentos. Seleccion de kit y estrategia para
secuenciacién por nanoporos.

José Padilla Ruiz.
11.15 Descanso

11:30-13:30 Sesion tedrica: Manejo e interpretacion de resultados de la secuenciacion por
nanoporos. Presentacién de distintos ejemplos practicos de visualizacién de Long-reads,
interpretacion de datos complejos para la resolucion de variantes estructurales, metilacién de
DNA y RNA, transcriptémica y ensamblaje de novo.

Belén de la Morena, Francisco Abad y Pedro Garrido.
Comida 14:00-15:00 Cafeteria Hospital Reina Sofia

16:00-19:00 Practico

Grupo 1 ( 9personas) Grupo 2 (6 personas)
Elaboracion de librerias Andlisis de datos
2 grupos de tres personas por flowcell para Manejo de herramientas de Oxford Nanopore
cargar en un dispositivo GridlON. Technologies:
Epi2me
Esther Navarro y Jose Padilla Epi2me Labs
Rocio Esteban ONT
Francisco Abad

19.30 Dudas

20:30 Cena. “La pequeiia Taberna” Plaza San Juan, 7, 30003 Murcia
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Dia 2
9:00 Recepcidn

9:15-12:15 Practico

Grupo 1 ( 9 personas) Grupo 2 (6 personas)

Anilisis de datos Elaboracion de librerias

Manejo de herramientas de Oxford Nanopore | 3 grupos de tres personas por flowcell para
Technologies: cargar en un dispositivo GridION.

Epi2me

Epi2me Labs Esther Navarro y José Padilla

Rocio Esteban ONT

Francisco Abad

12.30 Dudas. Resumen

13:00 Comida y fin Cafeteria Hospital Reina Sofia




